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INTRODUCAO E CONTEXTUALIZACAO

As mutagBes entre 0s virus sdo extremamente frequentes e, de forma geral, uma
mutacdo ndo representa uma alteracdo no comportamento ou na acdo do virus. As
diferentes linhagens de virus séo identificadas pelas combinag6es entre as mutagdes que
permanecem ao longo do tempo, quando afirmamos que dois virus pertencem a mesma
linhagem, significa que ha um ancestral em comum entre eles.

Figura 1: Principais linhagens no Brasil (Fonte: Rede Gendmica)
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A Rede Gendmica da Fiocruz retne diferentes pesquisadores, de diferentes areas, com o
objetivo de estudar genética e o genoma de diferentes organismos. Os dados desse
grupo séo disponibilizados no GISAID, um banco internacional aberto.
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A GISAID é uma parceria publico-privada sem fins lucrativos, com sede em Munique,
na Alemanha, fundada em 2008 que fornece acesso aberto a dados genémicos de virus
Influenza, e atualmente do Coronavirus responsavel pela Pandemia da Covid-19. Criado
como resposta a dissemina¢do do virus Influenza H5N1, responsavel pela Gripe
Aviéria, a Global Initiave on Sharing Avian Influenza Data iniciou suas atividades
como um consorcio em 2006.

O lancamento oficial da GISAID como um banco de dados publico, na Assembleia
Mundial de Salde, é um modelo de compartilhamento, colaboracédo, transparéncia —
com pesquisadores de diferentes areas — que traz uma nova forma de fazer ciéncia e
avaliar dados.

Apds o sequenciamento, as informacdes genéticas precisam ser analisadas, com
objetivo de identificar as mutacBes presentes e identificar a linhagem do virus. A
Phylogenetic Assignment of NMamed Global Outbreak LINeages — Pangolin é um
aplicativo da Web que atribui linhagens — ou seja, nomeia - aos sequenciamentos com
base na metodologia proposta por um grupo de pesquisadores ingleses e australianos,
disponivel na Revista Nature Microbiology.

Figura 2: Principais linhagens em diferentes regides do pais (Fonte: Rede Genémica)
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O Rio Grande do Sul ja enviou pelo menos 200 amostras para a Rede Gendmica e
foram identificadas mais de 12 linhagens diferentes. Conforme dados da Rede
Gendmica da Fiocruz, a linhagem mais frequente no territorio brasileiro é B.1.1.33, na
Figura 1. A segunda linhagem mais frequente é a B.1.1.28 e entre as mutacdes presentes
podemos citar: K417N, E484K, N501Y

Avaliando a distribuicdo proporcional nas diferentes regibes do pais é possivel
identificar o aparecimento da linhagem P1 e P2 no terceiro e quarto trimestre de 2020,
como é possivel identificar na Figura 2.

A avaliacdo detalhada da distribuicdo de diferentes linhagens para desenvolvimento de
vacinas ou farmacos, ou ainda para identificacdo de varia¢fes na transmissibilidade ou
no quadro clinico da doenca sdo estratégias que unem ciéncia e tecnologia a servigo da
salde da populacao.

Figura 3 - Genomas e linhagens disponiveis (Fonte: Rede Gendmica)
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AMOSTRAGEM E PERIODO

As informacdes presentes neste relatorio foram obtidas na base de dados GISAID,
disponiveis no endereco: www.gisaid.org, uma plataforma responsavel por promover o
compartilhamento de dados gendmicos de diferentes instituicbes a nivel global. A
determinacdo da linhagem foi realizada atraves da ferramenta online Pangolin,
disponivel em: https://pangolin.cog-uk.io/ . E os dados foram obtidos em 31/01/2021.

Os dados aqui apresentados incluiram 220 genomas do virus SARS-CoV-2, agente
etioldgico da COVID-19. Entre os genomas, 201 das sequéncias estavam disponiveis na
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base de dados GISAID, disponivel em: www.gisaid.org, e 19 genomas foram
recentemente sequenciados pelo Laboratorio de Virus Respiratorios e Sarampo da
FIOCRUZ/RJ. Foram incluidas amostras coletadas entre: 09/03/2020 e 07/01/2021,
sendo que apenas 4 amostras foram coletadas no ano de 2021. As amostras foram
provenientes majoritariamente do Laboratorio Central de Saude Publica do Estado do
Rio Grande do Sul (LACEN-RS) e do Laboratério de Microbiologia Molecular da
Universidade FEEVALE e foram depositados principalmente pelo Instituto Oswaldo
Cruz (FIOCRUZ) e pelo Laboratorio Nacional de Computacdo Cientifica, conforme
apresentado na Tabela 1. Os exames foram de individuos residentes em 53 dos 497
municipios do estado e 19 exames ndo apresentavam registro do local de residéncia.

Tabela 1: Caracteristica das amostras

CARACTERISTICAS DAS AMOSTRAS n=220

Obtencéo dos dados
GISAID 201
Fiocruz/RJ 19

Laboratdrios de Origem

LACEN/RS 87
Lab. FEEVALE 115
Outros 18

Laboratdrios submissao
Lab. Bioinformatica 95
Lab. Fiocruz 87

Linhagens
A5

B

B.1
B.1.1.10
B.1.1.119
B.1.1.143
B.1.1.161
B.1.1.175
B.1.1.220
B.1.1.269
B.1.1.279
B.1.1.28
B.1.1.314
B.1.1.33
B.1.1.49
B.1.91
N.1

P.2
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Desde margo de 2020 foram identificados no Rio Grande do Sul 19 linhagens de SARS-
CoV-2 circulantes, sendo que a linhagem mais prevalente no Brasil € mesma prevalente
no Rio Grande do Sul, seguida pela B.1.1.28 e P.2, conforme apresentado no Grafico 1.

Grafico 1- Proporcéo das diferentes linhagens do virus SARS-CoV-2 entre 220 genomas circulantes no Rio Grande do Sul
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Gréfico 2 - Distribuicéo das diferentes linhagens nos diferentes més de coleta das amostras
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Os dados sdo fornecidas pelo depositante das sequéncias na plataforma GISAID, a data
de coleta se refere ao dia que o exame foi realizado. O Grafico 2 revela o aumento no
més de novembro de 2020 da linhagem P.2. Identificada inicialmente no Rio de Janeiro,
carrega a mutacdo E484K no dominio de ligacdo do receptor da proteina Spike, e
configura uma variante da linhagem brasileira B.1.1.28. Importante destacar que os
depositantes de parte dessas sequéncias classificadas como linhagem P.2, descreveram
também a presenca de um cluster incluindo amostras de 12 pacientes de sete diferentes
cidades, carregando novas variantes gendmicas representando uma potencial nova
linhagem (VUI-NP13L).

A avaliacdo em conjunto do nimero de pacientes hospitalizados e as linhagens mais
frequentes distribuidas € essencial para a compreensao da Pandemia. Nos ultimos meses
a diminuicdo no numero de hospitalizacbes pode estar associada ao aumento
proporcional da cepa P.2.

Gréfico 3 — Frequéncia das 05 linhagens mais frequentes no Rio Grande do Sul
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As amostras sdo de individuos que moram em 53 municipios diferentes do estado do
Rio Grande do Sul, de ambos os sexos e faixa etaria variada — até os 86 anos. A
amostragem por conveniéncia nao permite extrapolar a frequéncia com a real proporcao
das linhagens na populacdo. Entretanto, € um teste que permite afirmar que as linhagens
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identificadas estdo em circulacdo no estado. Na Figura 4, os municipios que tiveram
amostras com dados residéncias estdo assinalados.

Figura 4 — Distribuicdo das diferentes linhagens de SARS-CoV-2 no Rio Grande do Sul.
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Casos fora dos limites estaduais representam aquelas sequencias em que a cidade de origem da amostra nao foi especificada. Versao
interativa deste mapa disponivel em: https://microreact.org/project/wnZM8VptBhm2FcZWovRR7s.
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