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A pandemia desencadeada pela disseminacdo do novo coronavirus tornou-se uma grande e
constante preocupacdo para a populacdo, governos e servicos de saude do mundo inteiro.
Devido aos inumeros impactos que atingiram diferentes setores da sociedade, todos os temas
referentes ao SARS-CoV-2 atraem muita atencdo e, recentemente, o assunto que trata das novas
variantes deste agente etioldgico tornou-se bastante frequente em diferentes veiculos de
comunicagao.

Os virus sdo organismos que constantemente sofrem mudangas por meio de mutagdes e,
portanto, o surgimento de novas variantes é um evento esperado. A maior parte das mutagdes
ndo tém impacto sobre o virus, enquanto algumas podem ser prejudiciais a ele e poucas podem
resultar em uma vantagem para o virus (WHO, 2021a). Ciente disso, a Organizacdo Mundial da
Saude (OMS), avalia rotineiramente se as variantes do SARS-CoV-2 resultam em mudancgas na
transmissibilidade, manifestacdes clinicas, gravidade dos casos, ou se geram impactos nas
medidas de contencdo do agente etiolégico, incluindo diagndsticos, tratamentos e vacinas
(WHO, 2020).

Entre janeiro e fevereiro de 2020, surgiu uma variante do virus que apresentava maior
infectividade e transmissibilidade do que a cepa original identificada na China e, em meados de
junho de 2020, tornou-se a forma dominante do virus circulante mundialmente. Contudo, esta
nova variante ndo provocou quadros mais graves da doenca, nem alterou a efetividade dos
testes laboratoriais, tratamentos, vacinas ou medidas preventivas de salde publica ja existentes.
Em agosto e setembro de 2020, uma variante do SARS-CoV-2 relacionada a infec¢les entre
criagbes de visons (pequeno mamifero semelhante a doninha) e subsequentemente transmitida
para humanos foi identificada na Dinamarca e gerou certa preocupacdo, pois contatou-se que
esta cepa reduziu a extensdo e a duracdo da protecdo imune apds infeccdo ou vacinacdo.

Estudos envolvendo esta variante estdo em andamento e as autoridades dinamarquesas
identificaram apenas 12 casos desta cepa que, aparentemente, ndo se disseminou amplamente
(WHO, 2020).

Em 14 de dezembro de 2020, autoridades do Reino Unido informaram a OMS a respeito de uma
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(WHO, 2020). Dados preliminares sugerem que esta variante apresenta maior transmissibilidade,
contudo, ndo alterou a gravidade da doenca, a ocorréncia de reinfeccdo entre casos variantes e
nem a distribuicdo de casos por idade e sexo, em comparacdo com outros virus SARS-CoV-2
circulando no Reino Unido (WHO, 2021a & 2021b).

Desde a sua primeira detec¢do, VOC 202012/01 foi identificado em 50 paises, territdrios e areas
através de cinco das seis regioes da OMS até o momento (figura 1) e, na Inglaterra, a variante foi
detectada em todas as regides (WHO, 2021a).
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Figura 1 — Paises, territorios e areas que notificaram a variante SARS-CoV-2 202012/01 em 12 de
janeiro de 2021. Fonte: WHO, 2021a.

Em 18 de dezembro de 2020, autoridades da Africa do Sul anunciaram a detecg¢do de uma nova
variante do SARS-CoV-2 denominada 501Y.V2, a qual estd se disseminando rapidamente e
tomando o lugar de outros virus SARS-CoV-2 circulantes no pais (WHO, 2020). Desde entdo, essa
linhagem ja foi detectada em 20 paises, territérios e areas através de quatro das seis regides da
OMS (figura 2). Apesar desta nova variante, aparentemente, ndo causar um maior nimero de

casos graves, o rapido aumento do niumero de novos casos colocou os sistemas de saude sob
pressao (WHO, 2021a).
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Figura 2 — Paises, territdrios e areas que notificaram a variante SARS-CoV-2 501Y.V2 em 12 de
janeiro de 2021. Fonte: WHO, 2021a.

As distribuicGes geogréficas das linhagens VOC 202012/01 e 501Y.V2, evidenciadas nas figuras 01
e 02, provavelmente estdo subestimadas pois muitos sistemas de vigilancia ndo foram adaptados
para detectar essas novas variantes e varios locais possuem uma capacidade limitada para
realizar sequenciamento de amostras (WHO, 2021a).

Relatos recentes, acerca de outras duas novas variantes do SARS-CoV-2, uma isolada no Reino
Unido e outra na Africa do Sul, chamaram a atenc3o das autoridades e trouxe preocupagdes

sobre o impacto das mutacgdes virais (WHO, 2021b); as novas variantes do Sars-CoV-2 abrigam um
numero maior de mutacoes na proteina chamada Spike (SEIXAS, 2021).

Em 9 de janeiro de 2021, o Japdo informou a OMS a respeito de uma nova variante do SARS-CoV-
2 dentro da linhagem B.1.1.28, detectada em quatro viajantes chegando do Brasil. Esta variante
tem 12 mutacOes na proteina spike que podem impactar na transmissibilidade e na resposta
imune do hospedeiro. Pesquisadores no Brasil também relataram o surgimento de uma variante
semelhante que provavelmente evoluiu independentemente da variante detectada entre os
viajantes japoneses. A extensdo e a importancia dessas novas variantes para a saude publica
requerem mais investigacoes (WHO, 2021a).

No Brasil, a epidemia de Sars-Cov-2 ocorreu a partir de duas linhagens, denominadas B.1.1.28 e
B.1.1.33, que, provavelmente, surgiram no pais em fevereiro de 2020 (SEIXAS, 2021). A Rede
Genbmica da FioCruz (BRASIL, 2021a), publicou nota técnica relatando uma analise genémica
preliminar da linhagem SARS-CoV-2 B.1.1.28 que circula
na regido amazdnica brasileira e sua relagdo evolutiva - SES g
SUS ‘-‘ SECEFSI%EEE Somos todos
GOIAS

GOVERNO DO ESTADO



https://portal.fiocruz.br/sites/portal.fiocruz.br/files/documentos/nota_tecnica_ms_2021-01-12.pdf
https://portal.fiocruz.br/noticia/fiocruz-publica-nota-tecnica-sobre-nova-variante-do-sars-cov-2-no-amazonas
https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---12-january-2021
https://portal.fiocruz.br/noticia/fiocruz-publica-nota-tecnica-sobre-nova-variante-do-sars-cov-2-no-amazonas
https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---5-january-2021
https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---12-january-2021
https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---12-january-2021

Subsecretaria de Saude Geréncia
de Informacdes Estratégicas em
Saude CONECTA-SUS

com outras variantes emergentes do SARS-CoV-2, no Brasil, que abrigam mutac¢des no dominio
de ligacdo com receptor da proteina Spike (S). O fendmeno é recente, ocorrendo entre

dezembro de 2020 e janeiro de 2021. A analise confirma que:
[...] “o0 novo clado putativo B.1.1.28 (K417N / E484K / N501Y) detectado em viajantes
japoneses ndo evoluiu do clado B.1.1.28 (E484K) detectado recentemente no Rio de
Janeiro e em outros estados brasileiros, mas ambas as variantes surgiram
independentemente durante a evolug¢do da linhagem B.1.1.28”(BRASIL, 2021a).

O surgimento simultaneo de diferentes linhagens B.1.1 virais com muta¢des no dominio de
ligacdo do receptor da proteina Spike, em diferentes paises no decorrer do segundo semestre de
2020 sugere que as mudancgas seletivas na evolucdo de SARS-CoV-2 sejam convergentes, devido
a uma pressao evolutiva similar, ao redor do mundo, durante o processo de infeccdo de milhdes

de pessoas. A nota técnica reforca ainda, que “se essas mutacées conferem alguma vantagem
seletiva para a transmissibilidade viral, devemos esperar um aumento da frequéncia dessas

linhagens virais no Brasil e no mundo nos préoximos meses”(BRASIL, 2021a).

Autoridades dos Estados Unidos e da Europa, até o momento, posicionam-se informando nao
haver evidéncias de que as novas variantes da COVID-19 provoquem casos mais graves da
doenca ou maior risco de morte (CDC, 2021 e ECDC, 2020). A OMS (2021a) ressalta que
pesquisas ainda estdo em andamento para determinar o impacto das novas variantes na

transmissdo, casos graves da doenca, bem como quaisquer potenciais impactos nas vacinas,

tratamentos e diagndstico. Contudo, as autoridades de saude publica devem ficar alertas e

considerarem a possibilidade de realizar sequenciamento sistematico de grupos de viajantes que
chegam aos seus destinos, bem como realizar amostragem na comunidade para verificar a
existéncia e a extensdo da transmissao local e, apds, compartilhar os dados dos sequenciamentos
internacionalmente (WHO, 2021a).

No que se refere, especificamente, sobre o impacto de tais mutacbes na faixa etdria escolar,
publicacdo de dezembro do Centro Europeu de Prevencdo e Controle de Doencas (ECDC),
considerou que dados especificos, por idade, para areas com e sem alta circulagdo de VOC
202012/01 ainda ndo estavam disponiveis, por outro lado, observa-se que a taxa de positividade
de testes SARS-CoV-2 foi mais alta entre criangas em idade escolar, na Inglaterra, na semana de

12 a 18 de dezembro, periodo no qual as escolas estavam abertas; podendo estar relacionadas a
infeccdes que ocorrem na comunidade e / ou em ambientes escolares. Além disso, a publicacdo
pontua que o fechamento de escolas provavelmente seria uma medida eficaz se a variante VOC
202012/01 mostrar-se mais transmissivel em criancas (ECDC, 2020).

Por fim, acrescenta-se que as novas muta¢ées do SARS-CoV-2, detectadas no Brasil, ndo
interferem nos resultados dos testes dos pacientes infectados, pois as recentes alteragées no
genoma viral ocorreram em genes diferentes daqueles que sdo amplificados nos testes

moleculares realizados no pais. Como medida de %
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identificacdo e contencdo, foi estabelecido o fluxo de amostras relacionadas a pacientes
provenientes do Reino Unido, para identificar e caracterizar as amostras positivas nos
laboratdrios de referéncia para virus respiratdrios, onde serdo realizados os sequenciamentos
genomicos (BRASIL, 2021).
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